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Plataforma BIONAND

Junta de Andalucia

TARIFAS UNIDAD DE GENOMICA.

Categoria

Servicio

Muestra

Unidad de

Interna (A)

Empresa (C)

minima

medida

TRANSCRIPTOMICA ESPACIAL Stereo-seq for FFPE 4 Ensayos 3300 3630 4356
TRANSCRIPTOMICA BULK (RNAseq) | 3’'RNAseq 8 Ensayos 55 60,5 72,6
TRANSCRIPTOMICA BULK (RNAseq) | Full-length mRNAseq, stranded, 30 million reads 8 Ensayos 140 154 184,8
TRANSCRIPTOMICA BULK (RNAseq) | Full-length mRNAseq, stranded 8 Ensayos 80 88 105,6
TRANSCRIPTOMICA SINGLE-CELL / Chromium GEM-X Flex .\/2 Single Cell 3' RNAseq - Multiplex - 16 Ensayos 1370 1507 1808,4
10x Mouse (16 muestras min.)

TRANSCRIPTOMICA SINGLE-CELL / Chromium GEM-X Flex YZ Single Cell 3' RNAseq - Multiplex - 16 Ensayos 1370 1507 1808,4
10x Human (16 muestras min.)

TRANSCRIPTOMICA SINGLE-CELL / Chromium C'SEM-X Flex v2 Single Cell 3' RNAseq - Mouse (4 4 Ensayos 1441 15851 1902,12
10x muestras min.)

TRANSCRIPTOMICA SINGLE-CELL / Chromium C'SEM-X Flex v2 Single Cell 3' RNAseq - Human (4 4 Ensayos 1441 15851 1902,12
10x muestras min.)

TRANSCRIPTOMICA SINGLE-CELL / Chromium GEM-X Flex .\/2 Single Cell 3 'RNAseq - Multiplex - 16 Ensayos 1200 1320 1584
10x Mouse (16 muestras min.) - Autoservicio

TRANSCRIPTOMICA SINGLE-CELL/ | Chromium GEM-X Flex YZ Single Cell 3 BNAseq - Multiplex - 16 Ensayos 1200 1320 1584
10x Human (16 muestras min.) - Autoservicio

TRANSCRIPTOMICA SINGLE-CELL/ | Chromium GFM-X Flex v2 .Sl’ngle Cell 3' RNAseq - Mouse (4 4 Ensayos 1280 1408 16896
10x muestras min.) - Autoservicio

TRANSCRIPTOMICA SINGLE-CELL / Chromium C_iEM-X Flex v2 .S|.ngle Cell 3' RNAseq - Human (4 4 Ensayos 1280 1408 1689,6
10x muestras min.) - Autoservicio

TRANSCRIPTOMICA SINGLE-CELL / Chromium Next GEM-X Single Cell 3' RNAseq (4 muestras min.) 4 Ensayos 3550 3905 1636
10x (20k reads - 15k cells)

TRANSCRIPTOMICA SINGLE-CELL / Chromium Next GEM-X Single Cell 3' RNAseq (4 muestras min.) 4 Ensayos 3350 3685 4422

10x

(20k reads - 15k cells) - Autoservicio
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Chromium Next GEM-X Single Cell 3' RNAseq (16 muestras

10x min.) (20k reads - 15k cells) 16 Ensayos 3050 3355 4026
TRANSCRIPTOMICA SINGLE-CELL / Chromlum Next GEM-X Single Cell 3 RNAseq (16 muestras 16 Ensayos »800 3080 3696
10x min.) (20k reads - 15k cells) - Autoservicio

TRANSCRIPTOMICA SINGLE-CELL

10x S¢ OMICA SINGLE-CELL / Chromium Next GEM-X Single Cell 3' RNAseq (4 muestras min.) 4 Ensayos 3000 3300 3960
TRANSCRIPTOMICA SINGLE-CELL / Chromlum.l\fext GEM-X Single Cell 3' RNAseq (4 muestras min.) 4 Ensayos 2760 3036 3643,2
10x - Autoservicio

TRANSCRIPTOMICA SINGLE-CELL / Chromlum Next GEM-X Single Cell 3' RNAseq (16 muestras 16 Ensayos 2460 2706 32472
10x min.)

TRANSCRIPTOMICA SINGLE-CELL / Chromlum Next 'G'EM-X Single Cell 3' RNAseq (16 muestras 16 Ensayos 2230 2453 29436
10x min.) - Autoservicio

EXTRACCION / PURIFICACION DE )

ACIDOS NUCLEICOS Extraccion de RNA y DNA FFPE: MAXWELL 8 Ensayos 24 26,4 31,68
EXTRACCION / PURIFICACION DE Extraccion de ccfDNA Plasma (Large Volumen, 8mL):

ACIDOS NUCLEICOS MAXWELL 8 Ensayos 27 29,7 35,64
EXTRACCION / PURIFICACION DE )

ACIDOS NUCLEICOS Extraccion de DNA Sangre: MAXWELL 8 Ensayos 15 16,5 19,8
EXTRACCION / PURIFICACION DE . . _

ACIDOS NUCLEICOS Extraccion de DNA Tejido/Celulas: MAXWELL 8 Ensayos 17 18,7 22,44
EXTRACCION / PURIFICACION DE . I .

ACIDOS NUCLEICOS Extraccion de Fecal Microbiome DNA: MAXWELL 8 Ensayos 20 22 26,4
EXTRACCION / PURIFICACION DE . .

ACIDOS NUCLEICOS Extraccion de RNA Sangre: MAXWELL 8 Ensayos 19,5 21,45 25,74
EXTRACCION / PURIFICACION DE MRNA Purification (desde Total RNA, soft tissue, cells) - 3 Ensavos 6 66 792
ACIDOS NUCLEICOS Manual y ! !
EXTRACCION / PURIFICACION DE Extraccion de microRNA de Plasma: MAXWELL 8 Ensayos 17 18,7 22,44

ACIDOS NUCLEICOS
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EXTRACCION / PURIFICACION DE

ACIDOS NUCLEICOS Extraccion de DNA - Manual - Heces 8 Ensayos 14 15,4 18,48
PREPARACION DE LIBRERIAS NGS Ll.brer_la Illumina® 5-Base DNA (metilacion sin Conversion 3 Ensayos 150 165 198

Bisulfito)
PREPARACION DE LIBRERIAS NGs | HiPreria bulk ATAC-seq 8 Ensayos 140 154 184,8
PREPARACION DE LIBRERIAS NGS Libreria Shotgun library 8 Ensayos 20 22 26,4
PREPARACION DE LIBRERIAS NGS Libreria Amplicon DNA 16S 8 Ensayos 38 41,8 50,16
PREPARACION DE LIBRERIAS NGS Libreria DNA-seq (8 muestras min.) 8 Ensayos 36 39,6 47,52
PREPARACION DE LIBRERIAS NGS SPRI beads Size Selection (8 muestras min.) 8 Ensayos 18 19,8 23,76
PREPARACION DE LIBRERIAS NGS Transcriptome Human Gene Expression CHEF-ready - Torrent

E 560 616 739,2
(ION TORRENT) (24 muestras min.) 24 nsayos ’
PREPARACION DE LIBRERIAS NGS Transcriptome Human Gene Expression CHEF-ready - Torrent
E 425 467,5 561

(ION TORRENT) (32 muestras min.) 32 nsayos :
SECUENCIACION NGS PCR-seq + 1Gb PE150 (8 muestras min., 8x pool) 8 Ensayos 50 55 66
SECUENCIACION NGS 1Gb PE150 1 Ensayos 7 7,7 9,24
SECUENCIACION NGS Secuenciacion 10million reads 150PE SBS 1 Ensayos 20 22 26,4
SECUENCIACION NGS Libreria Shotgun + 30 millions reads PE150 8 Ensayos 75 82,5 99
SECUENCIACION NGS Libreria Exome-seq Human+Mitocond (12Gb, 150PE) (8 8 Ensayos 140 154 184,8

muestras min.)
SECUENCIACION NGS Libreria miRNAseq + 10 million reads PE150 8 Ensayos 110 121 145,2

ELES D D E

Zﬁ/INPLISEQ I/RCI)GI\:CSSMIIONIEI TORRENT / Sequencing lon 540 - Torrent (32 muestras min., 8 / chip) CHEF 32 Ensayos 260 286 343,2

Generacion Automatizada de Libreria Ampliseq y
PANELES DIRIGIDOS ION TORRENT / Secuenciacion en lon Torrent - reactivo no incluido (8 8 Ensayos 125 137,5 165

AMPLISEQ / ONCOMINE

muestras min.)
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PANELES DIRIGIDOS ION TORRENT /

AMPLISEQ / ONCOMINE Oncomine™ Comprehensive Assay v3C CHEF (8 muestras min.) Ensayos 750 825 990
Z/l-\\/lNPI-ill_EECIIDI/R(I)G'\llggi/IIIONIEI TORRENT / 2rl1]ce(;$;nsemi:.f)nldhood Cancer Research Assay CHEF (8 Ensayos 800 280 1056
ZﬁANPIi_Il_EE(jllDI/R(I:)G[\:28§/|||ON'; TORRENT/ Oncomine™ Myeloid Research Assay CHEF (8 muestras min.) Ensayos 770 847 1016,4
ESZ;?ﬁ#CiE%I\IIJDAD / HS D5000 Tapestation: Ladder - Autoservicio Ensayos 9 9,9 11,88
ggzl;iﬁ:ILC?AEC%I\EIDAD / HS D5000 Tapestation Ensayos 5,5 6,05 7,26
gSZLiﬁILC?AEC%I\?DAD / Genomic gDNA Tapestation Ensayos 5 5,5 6,6
ggzgiﬁzll_ciigltlDAD / Genomic gDNA Tapestation: Ladder Ensayos 12 13,2 15,84
ggzgiﬁzll_ciigltlDAD / HS D5000 Tapestation: Ladder Ensayos 8,5 9,35 11,22
ESZL?’S:TCI,DA‘E(;%A&IDAD / HS D1000 Tapestation: Ladder Ensayos 12 13,2 15,84
COANTIFIGAOION Qubit RNA Hs trsayos | 2
ESZE%C?AEC%,\EIDAD / Qubit dsDNA HS Ensayos 1,9 2,09 2,508
ESZ;?_%LCI'DAEC%'\EIDAD / HS D1000 Tapestation Ensayos 5,2 5,72 6,864
ESZL?I?I_C?AEC%;:IDAD / HS RNA Tapestation: sample Ensayos 4 4,4 5,28
CONTROL DE CALIDAD / HS RNA Tapestation: Ladder Ensayos 9,3 10,23 12,276

CUANTIFICACION
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CUANTIFICACION HS D1000 Tapestation: Ladder - Autoservicio Ensayos 10 11 13,2
ESZL??FII_CDAEZI%A;IDAD / HS D1000 Tapestation - Autoservicio Ensayos 4,5 4,95 5,94
ESZL??FTCDAE:I%A;IDAD / HS RNA Tapestation: sample - Autoservicio Ensayos 3,35 3,685 4,422
ESZ;?ﬁ#CiE%I\IIJDAD / HS RNA Tapestation: Ladder - Autoservicio Ensayos 8,3 9,13 10,956
ggzl;iﬁztcii%,tlDAD/ Qubit RNA HS - Autoservicio Ensayos 1,7 1,87 2,244
ggzl;iﬁztcii%\,\?DAD / Qubit dsDNA HS - Autoservicio Ensayos 1,5 1,65 1,08
ESM?PFTCIZ\EC%\EIDAD ! QC DNA (Qubit+Tape) Ensayos 7 7,7 9,24
gSZL?ﬁ:TCDAE:ﬁ)A#DAD / QC RNA (Qubit+Tape) Ensayos 15 16,5 19,8
ESZ;?S:TC%E%&IDAD / QC Library (Qubit+Tape) Ensayos 7 7,7 9,24
ESZ;?SZILC?AE:%I\EIDAD/ Cuantificacién de acidos nucleicos: NANODROP 2000 Ensayos 5 5,5 6,6
IIZICRRO/SEESEI\/ICRIL(/ZION Retrotranscripcion RNA Ensayos 7,5 8,25 9,9
:;CRRO/SEZEI;\/ISLGON Retrotranscripcion RNA - Autoservicio Ensayos 5,5 6,05 7,26
IIZICRRO/SEZLCJEI\/I(FZ{I-;{]ON PCR SYBR (per well 384 reaction) 8 muestras min., 16 wells Ensayos 1,75 1,925 2,31
PCR/qPCR/RT/ qPCR SYBR (per well 384 reaction) 8 muestras min., 16 wells - Ensayos 125 1375 s

PIROSECUENCIACION

Autoservicio
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PCR/qgPCR/RT/ e s

PIROSECUENCIACION Amplificacion de ADN por PCR 8 Ensayos 5 5,5 6,6

PCR/gPCR/RT/ . L

PIROSECUENCIACION Pirosecuenciacion Ensayos Consultar Consultar Consultar

PCR/gPCR/RT/ .

PIROSECUENCIACION gPCR a tiempo real, sondas Tagman Ensayos Consultar Consultar Consultar

PROTEOMICA / OLINK Libreria Olink Protein-seq Reveal 1000 (86 muestras min.) 80 Ensayos 120 132 158,4

ASESORIA / DISENO / OTROS Disefio de oligos (por diana) Ensayos 6 6,6 7,92

ASESORIA / DISENO / OTROS Material Adicional Extraordinario Ensayos Consultar Consultar Consultar

ASESORIA / DISENO / OTROS Sondas de captura por hibridacion - Disefio especifico Ensayos Consultar Consultar Consultar

ASESORIA / DISENO / OTROS Disefio de libreria para secuenciacion custom Ensayos Consultar Consultar Consultar
- N A - Planificacion/ Logistica /Disef

ASESORIA / DISENO / OTROS 1 hrs (.ie sesoramiento / Planificacidén/ Logistica /Disefio Minutos 40 m 52,8

Experimental
ASESORIA / DISENO / OTROS Disefio de oligonucleotidos in silico Ensayos 20 22 26,4




